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levads

Latvijas lauksaimniecibai un partikai izmantojamie augu genétiskie resursi ir skirnes,
vecas (vai tautas selekcijas) Skirnes, ka art savvala augosi dazadu sugu individi un
populacijas. Katras valsts vietéjie geneétiskie resursi ir nozimigs saimniekoSanas
ilgtspéjibas avots, ko iespéjams izmantot gan tieSi — audzéjot saimniecibas un no tiem
ieglstot niSas produktus ar augstu pievienoto vértibu, gan netiesi —ieklaujot selekcijas
programmas un veidojot jaunas skirnes. Ar séklam pavairojamas sugas tiek uzglabatas
LVMI “Silava” Latvijas augu génu banka, Salaspili, savukart vegetativi pavairojamas —
lauka kolekcijas Darzkopibas institata (DI) un Agroresursu un ekonomikas instithta
(AREI). Pieredze rada, ka Latvija lauku un privatmaju saimniecibas vél ir saglabajusas
un tiek uzturétas vietéjas skirnes, bet savvala dazados biotopos sastopama liela
biologiska dazadiba. Tomeér, Sie unikalie resursi var aiziet nebitiba, ka tas noticis
daudzas attistitajas Eiropas valstis.

Starptautisks ligums par augu genétiskajiem resursiem partikai un lauksaimniecibai
(ITPGRFA - International Treaty on Plant Genetic Resources for Food and
Agriculture), ko Latvija ir ratificéjusi, paredz partika un lauksaimnieciba izmantojamo
augu genétisko resursu saglabasanu un ilgtspéjigu izmantoSanu, ka ari godigu un
objektivu minéto genétisko resursu izmantoSana gito ienakumu sadali saskana ar
Konvenciju par biologisko daudzveidibu ilgtspéjigas lauksaimniecibas un partikas
nekaitiguma nodrosinasanai (Pants 1.1).

Savukart Konvencija par biologisko daudzveidibu (CBD — Convention on Biological
Diversity) paredzéts, ka katra ligumslédzéja puse iespéju un vajadzibu robezZas
izstradas vai pielagos jau esoSas valstiskas stratégijas, planus vai programmas
biologiskas daudzveidibas saglabasanai un tas ilgtspéjigai izmantosanai, kuras noteikti
jaatspogulo Saja konvencija izvirzitie uzdevumi, kuri attiecas uz konkréto ligumslédzéju
pusi (Pants 6a).

ECPGR (European Cooperative Programme for Plant Genetic Resources — Eiropas
kooperativa programma par augu genétiskiem resursiem) dalibvalstis 15. vadibas
komitejas sanaksmeé 2018. maija apstiprinajusas 10. fazes mérkus t.sk., 3. mérkis —
uzlabot laukaugu savvalas radniecisko sugu in situ saglabasanu un izmantoSanu, un 4.
mérkis — veicinat ‘on-farm’ genétisko resursu saglabasanu un parvaldibu.

Lai nodroSinatu plasaku to izmantoSanu un saglabasanu nakamajam paaudzém,
nepiecieSama genétisko resursu situacijas apzinasana, So resursu ievaksana,
izvértéSana un ieklausana genétisko resursu kolekcijas. Tadel tiek rikotas genétisko
resursu vaksanas zinatniskas ekspedicijas.

In situ partika un lauksaimnieciba izmantojamo augu genétisko resursu saglabasana

In situ (savvala) un ‘on-farm’ (darzos un laukos) genétisko resursu apzinasana un
saglabasana ir nepiecieSama, jo tiesSi Sie genétisko resursu paraugi ir pielagojusies
vietéjiem apstakliem, un tie ari ir tautas kultUrvésturiskais mantojums. Apzinasana un
saglabasana ir steidzama, jo Sie genétiskie resursi izzld.



Raksturosanas un novértésanas deskriptori

RaksturoSanas un novértésanas deskriptori ir pazimju saraksts, kas ir izstradats katrai
sugai, péc ka apraksta sugas paraugus. Tie ieklauj morfologiskas (piem., lapu, ziedu
formas un krasas), ka ari agronomiskas (piem., 1000 seklu svars, proteina saturs,
veldres izturiba, ziemcietiba) pazimes. Latvija izstradatie raksturoSanas un
noveéertésanas deskriptori atrodami Seit:
http://www.genres.lv/kulturaugi/deskriptori/. Viena parauga aprakstisana ir atkartoti
javeic vismaz 3 gadus, jo daudzas pazimes tiek ietekmé vides un agroklimatiskie
apstakli.

Péc deskriptoriem aprakstito paraugu datubaze tiek uzturétu génu banka LVMI
“Silava”. Tur tiek apkopoti un parbauditi deskriptoru dati (pa gadiem un kopuma).
Deskriptoru dati tiek izmantoti, ja nepiecieSams atlasit paraugus ar specifiskam
Tpasibam, ka ari vietéjo Skirnu registracija, apstiprinot deskriptora aprakstu
registracijas procesa.

Pétijuma merkis un sasniedzama rezultata praktiskais pielietojums nozares attistiba

Izpétit in situ audzeto augu genétisko resursu situaciju Latvija, veikt paraugu ievaksanu
ekspedicijas, to aprakstu ar deskriptoriem un ieklausanu Latvijas kultiraugu génu
bankas kolekcija.

In situ (savvala) un ‘on-farm’ (darzos un laukos) genétisko resursu apzinasana un
saglabasana ir nepiecieSama, jo tiesSi Sie genétisko resursu paraugi ir pielagojusies
vietéjiem apstakliem, un tie ari ir tautas kultUrvésturiskais mantojums. Apzinasana un
saglabasana ir steidzama, jo Sie genétiskie resursi izzld.

Raksturosanas un novértésanas deskriptori ir pazimju saraksts, kas ir izstradats katrai
sugai, péc ka apraksta sugas paraugus. Tie ieklauj morfologiskas (piem., lapu, ziedu
formas un krasas), ka arT agronomiskas (piem., 1000 séklu svars, proteina saturs,
veldres izturiba, ziemcietiba) pazimes. Latvija lzstradatie raksturoSanas un
novertésanas deskriptori atrodami Seit:
http://www.genres.lv/kulturaugi/deskriptori/. Viena parauga aprakstisana ir atkartoti
javeic vismaz 3 gadus, jo daudzas pazimes ietekmé ari vides apstakli.

Deskriptoru datubaze tiek uzturétu génu banka, un tiek apkopoti un parbauditi
deskriptoru dati (pa gadiem un kopuma). Deskriptoru dati tiek izmantoti, ja
nepiecieSams atlasit paraugus ar specifiskam 1pasibam, ka ari vietéjo Skirnu
registracija, apstiprinot deskriptora aprakstu registracijas procesa.

Pétijuma izpilde dos iespéju apzinat un saglabat Latvijas augu genétiskos resursus,
izstradat ieteikumus turpmakai in situ saglabasanai, un nodrosinat genétisko resursu
ilgtspéjigu izmantosanu.



2023.g. darba uzdevumi un rezultati:

1. izveidot Latvijas lauksaimnieciba un partika izmantojamo genétisko resursu savvalas
radinieku sarakstu un atlasit prioritaras sugas in situ saglabasanai (septembris 2023);

2. pabeigt izstradat ieteikumus Latvijas lauksaimnieciba un partika izmantojamo
genétisko resursu saglabasanai in situ (novembris 2023);

3. pabeigt sugu deskriptoru sarakstu saskanoSanu ar citiem GeNBIS datubazes
partneriem (NordGen, Igaunija un Ziemelvalstis), lai varétu izveidot vienotu
deskriptoru sarakstu GeNBIS datubazé (septembris 2023);

4. turpinat Latvijas genétisko resursu deskriptoru datu apkopo$anu un ievadisanu
GeNBIS datubaze (novembris 2023).

Saisinajumi: NordGen (Nordic Genetic Resource Center), GeNBIS (Nordic Baltic
Genebanks Information System)

1. Latvijas lauksaimnieciba un partika izmantojamo genétisko
resursu savvalas radinieku saraksta izveidoSana un prioritaro sugu

in situ saglabasanai atlase

Kopéjais Latvijas CWR sugu saraksts veidots kompiléjot

J Flora of Latvian vascular plants. List of taxa 2005 (G. Gavrilova, V. Sulcs,
2005) (2102 sugas)

. PGR forum CWR information system (CWRIS) (1503 sugas) ( Kell et al.
2005)

Veidojot kopéjo CWR sarakstu (1. pielikums), no saraksta iznemti koki (iznemot
Cerasus, Malus, Pyrus, Prunus, Sorbus gintis), adventivas un kultivétas sugas,
kas pargajusas savvala, tdensaugi (iznemot Acorus), orhidejas, dala dekorativo
augu (piem., Viola, Iris, Pulsatilla, Pinguicula, Geranium, Helianthemum,
Dracocephalum, Gagea, Corydalis gintis), jo GB mandats neparedz par GR
uzskatit dekorativos augus, bet dala arstniecibas augu ir art dekorativie.

CWR saglabasanas prioritasu noteikSanas process var but sareZgits un
laikietilpigs atkariba no izmantotas metodologijas un kritérijiem. Prioritaro
sarakstu veido no kopéja CWR saraksta izmantojot prioritizacijas kritérijus. Var
izmantot floristisko (sak ar nacionalo floras sarakstu) vai monografisko pieeju
(sak no kultdraugu sugam un tiem radniecigajam). Prioritasu noteikSanai ir tris
galvenie soli: (i) piemérojamo vértésanas kritériju definicija, (ii) definicija
prioritaSu noteikSanas metodologijai un (iii) gan kritériju, gan metodologijas
piemérosSana, lai iegltu prioritaros CWR. Saistiba ar S$im darbibam
nepiecieSams apsvert, cik liels skaits prioritaro CWR tiks atziméti talitéjai
saglabasanai.

Kriteriji CWR prioritizacijai — radnieciga kultlrauga socioekonomiska nozime,
genetiska nozime ka génu donoram, apdraudétibas statuss, vai suga ir vietéja



vai introducéta, saglabasanas statuss (vai taksons jau Sobrid tiek aktivi
saglabats), sugas izplatiba, vai taksonam ir kada aizsardziba likumdos$ana u.c.
Kritérijs Latvijas CWR prioritizacijai: ekonomiska nozime (patreizéja vai
iespéjama). Kopa ar Darzkopibas institita, ZZI, NBD un LU specialistiem
izveidots prioritaro sugu saraksts (2. pielikums). Saraksta ieklautas ari
arstniecibas augu sugas, kuru genotipi tiek uzturéti LBTU kolekcija.

2. Latvijas lauksaimnieciba un partika izmantojamo genétisko
resursu in situ saglabasanas stratégija
Stratégija (3. pielikums) veidota par pamatu nemot 2005. g. izdoto IPGRI 11.
tehnisko zinojumu “In situ conservation of wild plant species” (Heywood, Dulloo
2005), “Resource book for the preparation of national plans for conservation of crop
wild relatives and landraces” (Maxted et al. 2013) un “ECPGR Concept for in situ
conservation of crop wild relatives in Europe” (Maxted et al. 2015). Taja
apkopoti galvenie uzdevumi CWR in situ saglabasanas nodrosinasanai, ka art
jau paveiktais.

3. Deskriptoru datu saskanoSana un vienotu deskriptoru saraksta
izveidoSana

GeNBIS dalibnieku darba sanaksmé turpinatas diskusijas par deskriptoru
sarakstu saskanosanu un kopigu datu ievadiSanu GeNBIS datubaze. Pieteikta daliba
NordGen organizétiem attalinatiem apmacibas kursiem par deskriptoru datu
ievadiSanu un parvaldi Grin-Global datubazé. Seminarus vadis Grin-Global datubazu
izstradatajs un eksperts no ASV. Paredzétas 8 apmacibu sesijas un 6 jautajumu un
diskusijas sesijas, no 2023. g. 5. decembra lidz 2024. g. 15. maijam.

4. Latvijas genetisko resursu deskriptoru datu apkopoSana un
ievadisana datubaze

GeNBIS datubazé atrodas dati par daudzgadigas airenes paraugu ploiditati.
Deskriptoru dati par kvieSiem un plimém ievaditi EURISCO datubaze
(https://eurisco.ipk-gatersleben.de/apex/eurisco ws/r/eurisco/filter-experiment).



https://eurisco.ipk-gatersleben.de/apex/eurisco_ws/r/eurisco/filter-experiment

